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Resumen

Antecedentesy objetivos. Las plaguetas juegan un papel fundamental en el origen y desarrollo del sindrome
coronario agudo (SCA). La protedmica constituye una potente herramienta para estudiar |os cambios en €l
proteoma plaquetario asociados al evento agudo. El objetivo del presente estudio fue identificar proteinas
plaguetarias potencia mente rel acionadas con la activacion indeseada de |as plagquetas asociada al SCA.

M étodos: Se han analizado plaguetas circulantes de 18 pacientes con sindrome coronario agudo sin
elevacion del segmento ST (SCASEST) y 10 controles cronicos con cardiopatia isquémica estable. Las
proteinas se separaron mediante electroforesis bidimensional de alta resolucion. El anadlisis de imagen se hizo
con el software Ludesi REDFIN. Las proteinas de interés fueron identificadas mediante espectrometria de
masas MALDI-TOF/TOF y validadas por western blot.

Resultados: Se detectaron e identificaron 40 proteinas diferencial es correspondientes a 22 genes. El nimero
de diferencias disminuyo con el tiempo siendo 28 alos 5 diasy 5 alos 6 mesestras €l evento agudo. Varias
de las proteinas estén involucradas en la via de sefializacion de laintegrina 211b?3 (como Src, ILK y talina) y
juegan un papel fundamental en la activacion plaquetaria a través de modificaciones postraduccionales. Los
niveles de la glicoproteina secretada SPARC estaban disminuidos en plaquetas y elevados en el plasma pobre
en plaguetas de | os pacientes SCASEST. Estudios similares en pacientes con SCA con elevacion del
segmento ST han revelado 77 proteinas diferencial es, muchas involucradas en procesos de sefidizacion y
secrecion, que se encuentran actualmente en proceso de validacion.

Conclusiones: Este estudio aporta informacion novedosa sobre cambios en proteinas asociadas con la
activacion plaquetariaen SCA.



